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Svensk summering 
 
Ljus är en av de viktigaste källorna till energi och miljösignaler, och många organismer 
lämpar sig i närvaro av ljus. Detta möjliggörs genom specialiserade proteiner som kallas 
för fotoreceptorer. Rodopsiner görs ljuskänsliga genom tillägg av en retinal kromofor, 
och aktiveras av specifika våglängder av ljus, som initierar en kaskad av strukturella 
förändringar, vilket gör att proteinet kan utföra sin funktion.  
Tidsupplöst röntgenlösningsspridning (TR-XSS) är ett delområde av strukturbiologi som 
kan detektera proteiners sekundära strukturförändringar i realtid. i denna avhandling 
använder vi molekylärdynamiska simuleringar för att specifikt inkorporera 
röntgenspridningen mellan ett integrerat membranprotein och dess omgivande micelle 
när vi modellerar mot TR-XSS-data från fotoaktiverade rodopsiner i en micell. 
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