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Svensk summering

Vi stér for ndrvarande infor en accelerande forlust av biologisk mangfald pa global niva, vilket
péverkar jordens ekosystem med drastiskt fordndrade livsmiljéer som ocksé hotar manniskans
overlevnad. En kritisk aspekt av denna kris ar urholkningen av den genetiska méangfalden,
eftersom den &r grunden for arters anpassningsforméga i en foranderlig miljo. Det &r darfor
viktigt att undersdka den genetiska variationen, sérskilt hos habitatbildande arter (arter som
utgér en livsmiljo for méanga andra arter). Den marina blomvixten &lgrds (Zostera
marina, Linnaeus 1753) bildar en livsmiljo pa norra halvklotet som innehaller ett stort antal
associerade arter och spelar en viktig roll for sedimentstabilisering och koldioxidbindning
(kolsénka). Denna avhandling syftar till att undersdka genetisk variation, klonalitet,
konnektivitet och aspekter av bevarande av algréds lings de skandinaviska kusterna. For att
uppné detta genomfordes populationsgenomiska analyser fran lokal till nationsdverskridande
skala som técker stora omraden av élgrésets utbredning i Norge, Sverige, Tyskland, Estland
och Finland. Monster av genetisk variation och differentiering undersoktes tillsammans med de
miljofaktorer som driver denna variation.

Pa lokal niva (1 - 10 km) inom Sverige fann vi genetiska skillnader mellan algraséngar i
skyddade jamfort med exponerade provtagningsplatser. Pa regional niva (10 - 1,000 km)
uppvisar algrasdngar i Skagerrak och Kattegatt hogre genetisk mangfald och liagre klonalitet
(konlds fortplantning) jamfort med dem i Ostersjon och vid artens norra utbredningsgréns i
Norge. Detta ménster verkar bero pa den extrema miljon i Arktis och Ostersjon, med kalla
temperaturer och korta somrar i Arktis och salthaltsgradienten i Oresund som fungerar som en
barridr for genflodet till Ostersjon. Aven om ¢kad klonal reproduktion kan vara en strategi for
att Overleva 1 extrema miljder, kan den ocksd minska den genetiska méngfalden och oka
sarbarheten.

Denna avhandling ger ytterligare kunskap om hur arter med bade sexuell och klonal
reproduktion péverkar populationsdynamik, genetisk mangfald och anpassningsformaga. I
hela studieomradet 6kade den genetiska mangfalden inom dngarna nér kloner inkluderades,
vilket tyder pé att somatiska mutationer (utanfor konscellerna) kan bidra till anpassning,
sirskilt inom de isolerade &lgrisingarna i Ostersjon och norra Norge. Baserat pa dessa
resultat kréavs det att direkta jamforelser mellan dataméngder som inkluderar kloner och
dataméngder som exkluderar kloner gors oftare. Ett framtida forbéttrat arbete med skotsel och
bevarande av algrés bor prioritera dngar med hog genetisk mangfald och 6vervakas med
avseende pa fordndringar mot dominerande klonal reproduktion, vilket kan vara ett tecken pa
miljostress och forlust av anpassningsforméga.
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