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Svensk summering 
 
Genom att studera proteiner lär vi oss mer om processerna som kontrollerar liv, så 
som viktiga funktioner i kroppen, sjukdomar och vi kan hitta riktade sätt att bota 
sjukdomar. 
 
Proteiner byggs upp och bryts ner i en ständig process i levande organismer. Många 
proteiner flyttar sig och interagerar med proteiner eller andra typer av molekyler i 
cellerna. De kan tex fungera som enzymer vilka katalyserar biokemiska reaktioner, 
eller så kan de fungera som ”portar” i cellmembranet där de reglerar vilken typ av 
molekyler som kan tränga igenom. Vissa proteiner ingår i flera olika funktioner 
beroende på vilka andra proteiner de interagerar med. Genom att undersöka dynamik 
och interaktion hos proteiner kan vi lära oss mer om hur de fungerar.  
 
I det här arbetet har jag varit inblandad i flera olika projekt med fokus på 
metodutveckling. Röntgenkristallografi utfördes i MAXIV, Lund, med och utan 
terahertzstrålning. Vi hittade ett intressant samband mellan survivin och PRC2, vilka 
båda är involverade i många sjukdomar. Bayesiansk machine learning 
implementerades i analys av MST data. 
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